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Tabel 3: Radiologisk surveillanceprogram for kvinder med øget risiko for mammacancer udarbejdet i samråd med Radiologisk Udvalg. 

 
1. Intervalrisiko 40-50 år ≥ 3% og ≤ 8% og/eller 20-80 års kumuleret risiko ≥ 20 og <30% og kriterier for væsentlig øget risiko ikke opfyldt. 

2. Intervalrisiko 40-50 år >8% og/eller 20-80 års kumuleret risiko ≥30%. 

3. F.eks. heterozygoti for NM_000051.4(ATM) c.7271T>G (p.Val2424Gly) eller homozygoti for NM_007194.4(CHEK2) c.1100del*(p.Thr367fs).  

4. Altid mammacancer af lobulær type, som dårligt erkendes ved mammografi og UL-mammae. 

5. Personer med TP53-variant er særligt følsomme for radioaktiv stråling. 

6. Relevant undersøgelsesmodalitet angives på baggrund af radiologens kliniske vurdering, hvor blandt andet tæthed af kirtelvæv indgår.   
Årlig MR af mammae ophører når det radiologisk vurderes at klinisk mammografi er sufficient.  

7. Relevant undersøgelsesmodalitet angives på baggrund af radiologens kliniske vurdering, hvor blandt andet tæthed af kirtelvæv indgår.  

Surveillance i forhold til risikoprofil og kvindens alder 

Alder Moderat øget risiko1 Væsentlig øget risiko for mammacancer2 

  
Ej påvist  

patogen variant 
PALB2, STK11, 

PTEN m.fl.3 
CDH14 TP535 BRCA1 BRCA2 

20-24 - - - - Årlig MR-mammae - - 

25-29 - - - - Årlig MR-mammae Årlig MR-mammae - 

30-39 - 
Årlig klinisk  

mammografi6 

Årlig klinisk  
mammografi+  
MR-mammae6 

Årlig MR-mammae Årlig MR-mammae 
Årlig klinisk  

mammografi+  
MR-mammae6 

Årlig klinisk  
mammografi+  
MR-mammae6 

40-49 Årlig mammografi7 
Årlig klinisk  

mammografi6 

Årlig klinisk  
mammografi+  
MR-mammae6 

Årlig MR-mammae Årlig MR-mammae 
Årlig klinisk  

mammografi+  
MR-mammae6 

Årlig klinisk  
mammografi+  
MR-mammae6 

50-69 
Screenings- 

mammografi  
hvert 2. år 

Screenings- 
mammografi6 

Årlig klinisk  
mammografi+  
MR-mammae6 

Årlig MR-mammae Årlig MR-mammae 
Årlig klinisk  

mammografi+  
MR-mammae6 

Årlig klinisk  
mammografi+  
MR-mammae6 

70+ - - 
Screenings- 

mammografi  
hvert 2. år6 

Individuel  
vurdering6 

Individuel  
vurdering6 

Screenings- 
mammografi  
hvert 2. år6 

Screenings- 
mammografi  
hvert 2. år6 

  Mulighed for risikoreducerende mastektomi 
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