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Hvem bgr der tilbydes mutationsscreening?

1 tilfeelde af CRC <50 ar

Familier der opfylder FCC kriterier

Ved mistanke om polypose (5-10 adenomer afh. af alder i plasigrad ogamilieanamnese)
Patienter med 1 eller flere juvenile polypper

| gvrigt pafaldende familieanamnese

Eksisterende gener inkluderet i CRC genpakke

MLH1, MSH2, MSH6, PMS2, EPCAM, APC, ’R1A, SMADA4
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78 o for bryst- og hudcancer.
Koloskopi hvert 2 ar fra 20 ar. Endometriekontrol (UL) hvert 2. ar
fra 40 ar

Koloskopi hvert 2. ar fra 20 ar. Overvej gastroskopi maske hvert 3
arfraca25ar

Koloskopi hvert 5 ar fra 40 ar eller 10 ar fgr yngste i familier, ikke
@vre skopier
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